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主要研究方向： 

1. 癌症遗传学机制的研究；

2. 病毒感染与疾病发生的机制研究；

3. 肿瘤类器官的培养与应用。

个人基本情况 

细胞生物学博士，硕士生导师。从事癌症遗传学机制的研究；病毒感染与恶性疾病

发生的关系；癌症类器官的培养与应用。 

2010-2014 年，山东师范大学生物科学专业学习，获得理学学士学位； 

2014-2021 年，山东大学细胞生物学专业硕博连读，获理学博士学位； 

2022 年至今，山东理工大学生命与医药学院任教。

主持山东省自然科学基金青年项目 1 项，科技博士启动项目 1项，参与国家自然科

学基金 1 项，在 SCI 发表相关研究论文十余篇。 

主要工作经历 

    2022年入职山东理工大学生命与医药学院，开设课程有，新药研究与申报；

分子生物学；教师技能培训；动物生物学；动物生物学实验。

主要社会兼职 

麒麟（山东）医药科技有限公司科技副总 

近年的项目、论文、专利、获奖 

主要科研项目： 
1. 山东省科学技术厅, 青年基金, ZR2023QC199, 乳腺癌风险相关变异位点的

生物学功能及分子机制研究, 2024-01 至 2026-12, 15 万元, 在研, 主持；

2. 科技博士启动项目，变异位点 rs9628987 和 rs1092913 在乳腺癌风险中的功
能，10万元，在研，主持。
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10.1089/crispr.2021.0105. Epub 2022 Jan 24. PMID: 35076264.
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授权发明专利： 
1. 黄启来; 任乃霞; 李博; 刘晴晴 ; 一种双核苷酸条码报告基因分析系统、分

析方法及应用, 2022-03-29, 中国, CN202011313576.5；

2. 黄启来; 刘晓丹; 杜平; 李博; 杨乐乐; 任乃霞; 李莹莹 ; 高特异性 Taq
DNA聚合酶变体及其在基因组编辑和基因突变检测中的应用, 2022-08-09,
中国, CN202110320668.4，已转化。




